Supplemental Data Set S1. Nucleotide sequence of Ruby? in different accessions of the genus
Citrus. The hypothetical exons are indicated in red. Mutations disrupting the coding regions are
indicated in light blue. The sequence of the retrotransposon (Tcm7) inserted in C. micrantha is
indicated in grey.

>mandarin (C. unshiu - ‘Satsuma’)

CCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGT TATCAAACA il IR

[2 bp deletion in first exon]
GTATACATAAACATATCAA

TATGCATTAATGCATGAGATTTTGATTATAATAAAAATTCTTCTGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAAATTTTAGAGGTTTTTACTTCTCTATATACTCCTCTCTTACATAAATAAA
CGAAATCCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTACCTTGCCAAGATTTATTTATTTATTTATTTAATACGTGCATGTGCA
CAAGTATTCATTAGTTTTTTCTTCCCCCAATTGTTTGTTACCAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTTTTTTTTTTTTTTTTTCT
GAAGGTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATACATTTATATTATATTATATTATATTATATTAT
ATTATACACTATTAATTCCAAGAAAAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATAAATCAATTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTGAA
ATTAAATGTTCACWTTTAATAAGATAAAACAAGAACCCAKTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGTCAATAATCTATACCAT
TGCCGCCTGCTTGTAG]

[1 bp insertion in third exon]

TGCAAATTTAGGAAAAT

ATTTATTCAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAGTAGTAGCAAATAATTAATTTAGATTA

>mandarin (C. sunki - ‘Sunki’)
GTATAAGCACTATAAGTAGCCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAACA HCHCCHCIHEE

[2 bp deletion in first exon]
GTATACATAAACATATCAA
TATGCATTAATGCATGAGATTTTGATTATAATAAAAATTCTTCTGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAAATTTTAGAGGTTTTTACTTCTCTATATACTCCTCTCTTACATAAATAAA
CGAAATCCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTACCTTGCCAAGATTTATTTATTTATTTATTTAATACGTGCATGTGCA
CAAGTATTCATTAGTTTTTTCTTCCCCCAATTGTTTGTTACCAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTTTTTTTTTTTTTTTCTGA
AGGTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATACATTTATATTATATTATATTATATTATATTATAT
TATATAATACACTATTAATTCCAAGAAAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATAAATCAATTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTG
AAATTAAATGTTCACATTTAATAAGATAAAACAAGAACCCATTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGTCAATAATCTATACC
ATTGCCGCCTGCTTGTAG

[1 bp insertion in third exon]

TGCAAATTTAGGAAAAT

ATTTATTCAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAGTAGTAGCAAATAATTAAT

>pummelo (C. maxima - ‘Chandler’)
GTTGGACGATGAGTATAAGCACTATAAGTAGCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAACA-

[2 bp deletion in first exon]
GTATACGTAAACATATCAA
TATGCATTAATGCATGAGATTTTGGTTATAATAAAAATTCTTATGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAAATTTTAGAGGTTTTTACTTCTCTATRTACTCCTCTCTTACATAAATAAA
CGAAATCCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTACCTTGCCAAGATTTATTTATTTATTTATTTAATACGTGCATGTGCA
CAAGTATTCATTAGTTTTTTCTTCCCCCAATTGTTTGTTAACAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTWAAAGATTTTTTTTTTTTTTCTGAAG
GTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATACATTTATATTATATTATATTATATTATATTATATTA
TACACTATTAATTCCAAGAAAAAAAAAACAAAGTGGCGATTAATTGGCCAATAAATCAATTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTGAAAT
TAAATGTTCACWTTTAATAAGATAAAACAAGAACCCAKTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGTCAATAATCTATACCATTG
CCGCCTGCTTGTAG

[1 bp insertion in third exon]

TGCAAATTTAGGAAAAT

ATTTATTCAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAGTAGTAGCAAATAATTAATTTAGATTA



>citron (C. medica - ‘Diamante’)
AGTGTTGGACGATGAGTATAAGCACTATAAGTAGCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAACA

[64 bp deletion including 57 bp of first exon]
TAACAAAATCATTATGCATCAATGCACGAGATTTTGGTCATAATAAAAATTCTTATGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAATTTTTATAGGTTTTTACTTCGATATATACTCCTCTCT
TACATAAATAAACGAAATTCAAGATTTTTTAATTTATTTATTTAATACATGCACGTGCACAAGTATTCATTAATTTTTTTTTTCCAATTGTTA
GTTACCAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTTTTTTTTTGAAGGTTCTGTCTTCTGACTAGTGTTGGGATGAACTTCAACCCTCG
ACAGGACTTTTAATATACATTTATATTATATTATATAATACACTATTAATTCCAAGGAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATGAATCAA
TTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTTCATATTTAATAAGATAAAACAAGAACCCGTTATTCTTTCCGAGCAATACTTACAGTGTTATAA
TGGTCAATAATCTATATCATGGCCGTCTGCTTGTAG]

[1 bp deletion in third exon]
GAAAGTATTTR
TTGAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAGTAGTAGCAAATAATTAATTTAGATTATCTAGTTATCAAATAATAAATCATCATGT

>C. indica
CAGCTATCC
[40 bp deletion including 18 bp of first exon]

[64 bp deletion including 57 bp of first exon]
TAACAAAATCATTATGCATCAATGCACGAGATTTTGGTTATAATAAAAATTCTTATGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAATTTTTAGAGGTTTTTACTTCGATATATACTCCTCTCT

TACATAAATAAACGAAATTCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTAGCACTTACCTTGCCAAGATTTTTTAATTTATTTA
TTTAATACATGCACATGCACAAGTATTCATTAATTTTTTTTTCCCAATTGTTAGTTACCAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTT
TTTTTTTTTGAAGGTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATATACATTTATATTATATTATATAA
TACACTATTAATTCCAAGGAAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATGAATCAATTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTTCATATTT

AATAAGATAAAACAAGAACCCGTTATTCTTTCAGAGCAATACTTACAGTGTTATAATGGTCAATAATCTATATCATGGCCGTCTGCTTGTAG

[1 bp deletion in third exon]

BTG TATARAGC TGO TGAAGTTGGACAATGTCARTGGAGTGATATTICT TTCGATGCAGATCTTTGGARTATICARRTTTAG |~ ©

>C. tachibana (allele A)
GGACGATGAGTATAAGCACTATAAGTAGCCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAACA-

[2 bp deletion in first exon]
GTATACATAAACATATCAA
TATGCATTAATGCATGAGATTTTGATTATAATAAAAATTCTTCTGAGTTTATTTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAAATTTTAGAGGTTTTTACTTCTCTATATACTCCTCTCTTACATAAATAAA
CGAAATCCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTACCTTGCCAAGATTTATTTATTTAATACGTGCATGTGCACAAGTATT
CATTAGTTTTTTCTTCCCCCAATTGTTTGTTACCAATCTCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTGAAGGTT
CTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATACATTTATATTATATTATATTATATAATACACTATTAATT
CCAAGAAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATAAATCAATTATGATGACATGTATGTCTATTAAATGTGAAATTAAATGTTCACATTTAA
TAAGATAAAACAAGAACCCATTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGTCAATAATCTATACCATTGCCGCCTGCTTGTAG-

[1 bp insertion in third exon]

TGCAAATTTAGGAAAAT
ATTTATTCAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAGTAGTAGCAAATAATTAATTTAGATTATCTAGTTATCAAATAATAAATCAACA
TGTTAAG

>C. tachibana (allele B)
AGTGTTGGACGATGAGTATGAGCACTATAAGTAGCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAACA

[64 bp deletion including 57 bp of first exon]
TAACAAATCATTATGCATCAATGCATGAGATTTTGGTTATAATAAAAATTCTTATGAGTTTATTTTAATTTATTTCCAG]

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTAAAATTTTAGAGGTTTTTACTTCTCTATATACTCCTCTCTT
ACATAAATAAACGAAATCCAAGAATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTAGCACTTACCTTGCCAAGATTTTTTAATTTATTTAT
TTAATACATGCACGTGCACAAGTATTCATTAAATTTTTTTCCCCAATTGTTAGTTACCAATCTCATGTTATATTGGCTCAAAAAAAAAAAATC
TCATGTTATATTTATTCAGCTAAAAGATTTTTTTTTTGAAGGTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTT
TAATACATTTATATTATATTATATTATATAATACACTATTAATTCCAAGGGAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATGAATCAATTATGA
TGACATGTATGTCTATTAAATGTTCACATTTAATAAGATAAAACAAGAACCCGTTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGTCA



ATGATCTATATCATGGCCG T C TG TG A e SO

[1 bp insertion in third exon]

GAAAGTATTTATTG
AAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAAG

>C. ichangensis

GACGATGAGTATAAGCACTATAAGTAGCCCTTGGAGGCTTTTGAACAAATTTAAACAGCTATCCGTACTTGATTTGTTATCAAAC?'
R

[TGG to TGA stop mutation in first exon - one allele]
GTATACATAAACATATCAATTTGCATTAATGCATGAGATTTTGGTTATAATAAAAATTCTTATGAGTTTAT

TTTAATTTATTTGCAG

GCAAGAGCATATGTTATTATTATTATATTTAATTTTTAGA
GGTTTTTACTTCTCTATATACTCCTCTCTTACATAAATAAACGAAATCCAAGCATAATGTCTCCTATTGACGCGAGCTTAACTACTTACCTTG
CCAAGATTTATTTATTTATTTAACACGTGCATGTGCACAAGTATTCATTAGTTTTTTTCTTCCCCCAATTGTTTGTTACCAATCTCATGTTAT

ATTTATTCAGCTAAAAGATTTTATTTTTTTTTGAAGGTTCTGTCTTCTGACTAGTATTGGGATGAACTTCAACCCTCGACAGGACTTTTAATA
CATTTATTTAATATATTATATAATACACTATTAATTCCAAGAAAAAAAAACAAAGTGGCGAATGGCCAATAAATCAAKTATGRTGACATGTAT
GTCTATTAAATGTGAAATTAAATGTTCACATTTAATACGATAAAACAAGAACCCATTATTCTTTCAGAGCAATACTTACTGTGTTATAATGGT
CAATAATCTATACCATTGCCGCCTGCTTGTAG

[1 bp insertion in third exon]

TGCAAATTTAGGAAAAT

ATTTATTCAAGAGTACGTATTTTCAATTATATCATGTTAWGTAGTAGCAAATAATTAATTT

>C. micrantha

CCTAACAAGTCTTTCAA [TCAGATA]GCTTCTTTTACAGCTTCAGTTGCTRCC
ATATACTCTGCTTTTGTAGTGGACAGAGCAATTGTYGATTGTATAATTGACCTCYAGCTAACCGGACCTCCACCCAATGTGAATACGTAGCCC
GTTGTTGATCTTCGCTTGTTAAGATCTCTAGCGAAATCAGAATCACAATACCCAACACATTGTTGACCACAATCCTTCTTGAACAATAACCYA
ATATCAACTGTCCCATACAGATATCGGAGAATCCACTTTACCACAAGCCATTGATTTTTACCCAGATTRTGCATGTATCTACTAACTATGCTC
ACTCCTTGAGATATATCGGGCCTTGTRCATACCATAACATACATAAGACTACCCGCAGCACTAGCATATGGAACACGAGCCATGTAATCACAC
TCCTCTTGAGATCTAGGACATGAAGAAGAGCTTAATTTGAAATGAGGAGCTAAAGGTGKACRTACCGGTTTAGTTTTGTCATCCATGCTGAAT
CTTTCTAGCATTTTCTTCAAATAAGAGTTTTGAGTCAACCATACGCTCMTATTCTTCTTKTCTCTACGAATCTCCATCCCAAGTATTCTCTGT
GCATCACCCAAGTCTTTCATCTCGAACTCAGAAGCCATTTGCTTCTTTAATCTTTCGATCTCATCTCTATTCTTCGAAGCTATAAGCATATCG
TCGACATAGAGTAACAAATAGATGAAARCTCCATCTAGTAGTCTTCTAAAGTAAACACAATGATCGTGTTCACTTCTGGTGAATTTCTRCCCT
TGTATAAATTGATCAAATCTTTTGTACCACTGTCTTGGCGACTGCTTCAGTCCRTACAAAGATTTAATCAACCTACATACATGATTCTCCTTT
CCAGCAACTTTGAAACCACAAGGTTGAATCATATAGATTTCCTTCTCCAAATCTCCATGTAA [GAATGCCGTCTTAACATCCAATTGAGCCAA
CTCTAACTCATATTCTGTAA] CTGAAGCAAGTATGATACGAAAGGAAGTATGTTTTACAACTGGAGAGAAAACTTCATTGTAATCAATACCTT
CCTTTTGAACAAAACCTTTTGCCACGAGCCTTATCTTGTATCGATGAGTTGTTTGATTCGGAGATCCTTATTTTTTTGTGTAGACCCATTTAT
TACCAATATCCCTTTTCCCCATTGGTAACTTTACAAGTTCCTAAGTCTGGTTTTGATGGAGAGATTTCATCAATTCCTCCATGGCTAATTTCC
ATTGATCACTTTCACTGCTGCATAATGCTTCACCGAAAGTGTTGGGGATGTCATCATCAATAACTGAAAGTGCATAGGCTACCACCATATCTT
TAGTAAGTCATTCGGGTCTCTTTATCTCTCTTCTTGGCCTCCTTGTTGCTATAAAATCATCATTATCTACGTCATCAATTGTTTCTTCATTTT
GTGGGACATCTGAAGAAACAACTTCTTCTTCAACTCTAGGTGTCACCTCCATAGTTGAACCCTTTTTTTTATGTAGAACTAACTGATACATAT
GGAGTTGCATCAAACTCTACCTGCTGCAATACCTCTTTGGTCTTGTTCTCCACCTGCTGAGAACTTGAAGCTTTCATCATTGAAACTTCATCA
AATATGACATCTTTGCTACACACAAACTTTTTGTCTTCGAGATCCCAAAGCGTGAAACCCTTTACTCCACCTTTGAATCCCACAAAGATAGCT
TTTCTAGCACGAGGATCCAGTTTACCATCTTTGACATGATAATAAGCTGGACACCCAAATATACGAAGGGAATCATAGTCTTATGCATGCTTG
CCAGACCACATTTCCATAGGAGCTTTATCTCCAATTGCAGCAGAAGGCAACCAGTTTACTAAGTGACTTGCGTAGTCTTATGCATGCTTGCCA
GACCACATTTTCATAGGAGTTTTACCTCCAATTGCAGCAGAAGGCAACCAGTTTACTAAGTGACTTGCGTAGCTCATAGCTTCAGCCCAAAAC
TTTTTATCTAAACCAGCATTAGATAACATACACCGTACATTCTCCGGTAAAGTACGATTCATACGCTCAGCCACACCGTTCTATTGCGGAGTA
TCTCTAAATGTGAAATGTCTTTTAATACCCTCATTCTGGCATACTTGCAAGAATTGATCAAAAGTATATTCACCCCATTATCATATCGTAATA
CTTTAATCTTTCTACCAGTTTGAGTTTCCACCAATTTCTTTCATTTTACGAAAATCTCTAGAACCTCATCCTTTACTCGCATGGTGTACACCC
ACACACGTCTAGAGAAATCATCAACAAATAGAACAAAATAATAGCTTCCACCAATTGATGCAGTCTTGGTTGGTCCTTATACATCACTATGAA
CATATTCAAGGATCTCACGAGTATCGTGATTAGCTGTACCAAACTTGACCCTTGTTTTCTTGTCTACTACACAATGCTCACAGAAATTTAATT
TACAAGTTTTGGTACCTTTTAAGAGTTTGTGCCTCATCAGAGTTTGCAAAGACTTCTCGCCAGCATATCCCAGTTGTACATGCCATAGCTTGG
CGGTGTCACTATGCGCCTCAACAACATTTGCTTCATCAGTTGTACCTCCCTTCAAATAGTATAGATTGTAATACCAAACCCCTTACAGAATCA
CCATAGCCCCATGTGTAAATTTCATTGTGCCATCTTTAATGGAAACCTTGTAACCTTTAGCTTCCAAAGCACCCATATAAATTAGATTTTTCT
TTAAAACTGGAACAAATCTAACCTCTTTGAGTTCTCTGACCATTCCATCAAACATTTTTAGCCGAATTGTTCCTATCCCCATTGTGCGACATG
GTTGATCATTCCCCATCACAACTGCACCAGATTTCATATTACGAAAATCCGTAAATCATTCCTTAATAGGACACAAATGATAAGTTACTCTAG
TATCAAGTATCCACTCGCTCGAACTAGCCACATAGGCTGCAGGAGTAATACTTAGTGAATAATCAGAGTCCTCATCTTTCCGTGCCATGTTTG
CTGCTGCTGGTTTCTTCACATCTCTCTTTTGAGTCTTTGGACAATCTTTCCTCCAATGGTCATTTTCATGACAAAAGGCAAACTCGTCTTGAA
CTATATTTCTGCTTCTYGATT [T] GGATCGAGAATTCTTTCCACCACGCTTTTTCTTTTTCTCCATCGCCCAATCTCTACTCACCAAAACTTC
AGACGATGCTCGTTCAGAATTTTTATCATTATTCCGAATCTCGAAGTTAGTCAATGATGTGYAARACATCTTT [G]AAGACGATCACAYTGTTC
CCATATATCAAGGTAGTCACAAAATGGCTATATTCCTCTGGTAGTRAGTGTAACAGAATCATAGCCTTGACTTCATCCTTAATATCTTCATCA
AGATTCTTCAAATCAGCAAGTAACTTTTCAAATCTTGAGACATGATCGTGCATTGACACCCCATGCTTCATTCGAAAGCCATATACTTGRCTC
ATTGTATGAAGATGGTTTTCAGGACTTTT [T] CAGTAGGTACTTCTCCTCCAATGTACRCCACAAAGTCACCGCCCACTCTTCATCTTTCACC
AAGTATTTTACCTTCTTGGTCAAACAAGATCWKATCTRACCACAAGCTTTCTCATTCATACGATTTTCAGGATTTTTTTTTTTTATAGCTATA
GCCAGGGACATCTGGAGTTTGATGAAAGACACTCAATATTCAACAGATAAGCATTAGACGCACTTGTTTTTTCTGTTTCAACTTGTTAACGGT
TTTGGGAATTGTTAACTTAGACTGGTAGTTGTAATTAACAAGTACTGTTTACTGTTTTTGGACGAAGAATAGTAGAAGTAGTTTCCTTGTGGA
TGCAAGACAAGCACGTCACTCTCTCAGAAAAGCCTTAATTGATCGACGTAGCATGAAGTGAGGAGCACGTATTATTATATAAGCAGCTGTTCT
GTAGGCTCTTTAAATTTTATAAAAAAAGAGAGTTGAGTAAGTGCACGTGCTAATTAAATTTTGATTTTTTGGGTAAGCACATATACTACACAT
AGGGTCTTC



